Figure S2
Generation of TLP(-)/TREP(-) parasites
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target forward Reverse predicted
primer primer length
5’integ. (TLP) P112 P244 1,3 kb
3’integ. (TLP) P586 P113 1,2 kb
TLP P1192 P1193 0,7 kb
hDHFR/yFCU P187 P241 0,2 kb
5’integ. (TREP) P104 P668 1,0 kb
3’integ. (TREP) P586 P105 1,1 kb
S6 P323 P332 1,3 kb




